
    

HIV CTL Epitopes

I-73
DEC 96

p15 CTL Epitope 1

CONSENSUS-B kEGHQmkdCt?e?RQANF
Epitope1 KEGHQMKDCT.E.RQANF (A2)

CONSENSUS-A ----------?-.-----
U455 ----------.-.-----
BZ126B ----------.-.-----
BNG ----------.-.-----
VI59 ----------.-.-----
VI310 N---------.-.-----
VI57 ----------.-.-----
K112 ----------.-.-----
K88 ----------.-.G----
K29 ----------.D.-----
K7 -----L----.-.-----
K98 ----------.-.-----
K89 -------E--.-.-----
VI32 ----------N-.-----
VI415 ----------.-.-----
CI4 ----------.-.-----
LBV23 ----------.-.-----
TN243 R---------.-.-----
TN245 ----------.-.-----
TN240 ----------.-.-----
CI20 ----------.-.-----
CI59 ----------.-.-----
LBV2310 ----------.-.-----
CI51 R---------.-.-----
IC144 ----------.-.-----
DJ258 ----------.-.-----
CM238 ----------.-.-----
UG266 -----I----.-.-----

CONSENSUS_B ----------?-?-----
SF2 R---------.-.-----
BZ167 ---------S.-.-----
PH153 R---------.-.-----
PH136 R---------.-.-----
TB132 ----------.-.-----
BZ190 ---------S.-.-----
LAI ----------.-.-----
HXB2R ----------.-.-----
MN ----------.-.-----
JH31 ---------N.-.-----
JRCSF -------E--.-.-----
JRFL ----------.-.-----
OYI R---------.-.-----
NY5CG ----------.-.-----
NL43 ----------.-.-----
CDC41 R---------.-.-----
HAN ----------.-.-----
CAM1 ---------N.-.-----
RF ----------N-G-----
D31 ----------.-.-----
UG280 ---------NN-.-----
YU2 ----------.-.-----
BCSG3C ----------.-.-----

CONSENSUS_B ----------?-?-----
P896 ----------.-.-----
3202A12 ----------.-.-----
3202A21 ----------.-.-----
GAG46 ----------.-.-----
MANC ----------.-.-----
GAG314 -----I----.-.-----
GAG22 Q------E-P.G.-----
WEAU160 Q---------.-.-----

CONSENSUS-C ?---------.-.-----
UG268 R---------.-.-----
SM145 ----------.-.-----
ZAM18 ----------.-.-----
ZAM20 R---------.-.-----
DJ259 R---------.-.-----
VI313 ----------.-.-----

CONSENSUS-D ----------.-.-----
ELI -----L----.-.-----
Z2Z6 -----L----.-.-----
NDK R---------.-.-----
VI205 R----I----.-.-----
G109 ----------.-.-----
K31 R---------.-.-----
UG274 -------E--.-.-----
UG270 R----I----..-.-----
SE365 Q---------.G.-----
VI203 ----------.-.-----

CONSENSUS-F r---------.-.-----
VI174 R---------.-.-----
VI69 R---------.-.-----
BZ162 R---------.-.G----
VI325 ----------.-.-----

CONSENSUS-G ?---------.-.-----
LBV217 ----------.-.-----
VI191 R---------.-.-----

CONSENSUS-H ?----?----.-.-----
VI525 R---------.-.-----
VI557 -----L----.-.-----

CONSENSUS-O Q--------?.NG?----
ANT70 Q--------R.NGK----
MVP51 Q--------K.NG-----

CONSENSUS-A ----------.-.-----
AD_K124 R---------.-.-----
AD_MAL ----------.-.-----
AD_CI32 ----------.-.-----
AD_G141 ----------.-.-----
AG_VI354 -----I-N--.K.-----
AG_LBV105 ----------.-.-----
BF_BZ200 R---------.-.-----

CONSENSUS-CPZ Q----?-?-?-?-??V--
CPZGAB Q---------.G.--V--
CPZANT Q----L-N-PATNTGKVN



    

HIV CTL Epitopes

I-74
DEC 96

p15 CTL Epitope 2

CONSENSUS-B gNFlQsRpEPtAPpe
Epitope2 GNFLQSRPEPTAPPF (A2)

CONSENSUS-A ---p----------A
U455 ---P----------A
BZ126B -----N--------A
BNG ---P----------A
VI59 ---P----------A
VI310 ---P-N-L------A
VI57 ---P----------A
K112 ---P-N-L------A
K88 ---P-N-L------A
K29 ---P-N-L------A
K7 ---P----------A
K98 ---P----------A
K89 ---P-N-L------A
VI32 ---P------S---A
VI415 ---P----------A
CI4 ---P----------A
LBV23 ---P----------A
TN243 ---P----------A
TN245 ---P----------A
TN240 ---P----------A
CI20 ---P----------A
CI59 ---P-G--------A
LBV2310 ---P----------A
CI51 ---P----------A
IC144 R--P---T------A
DJ258 ---P---------LA
CM238 ---P----------A
UG266 R--P----------A

CONSENSUS-B ---------------
SF2 ---------------
BZ167 ---------------
PH153 ---------------
PH136 ---------------
TB132 --------------A
BZ190 ---------------
LAI --------------F
HXB2R ---------------
MN R--P---T-------
JH31 ---------------
JRCSF ---------------
JRFL ---------------
OYI -----N--------A
NY5CG ---------------
NL43 ---------------
CDC41 ---------------
HAN ---------------
CAM1 ---------------
RF ---------------
D31 -----R---------
UG280 ---------------
YU2 -------------S-
BCSG3C ---P---L-------

CONSENSUS-B ---------------
P896 ---------------
3202A12 ---------------
3202A21 ---------------
GAG46 ----------S----
MANC ---------------
GAG314 ---------------
GAG22 -----N---------
GAG15 ---------------
WEAU160 ---P---L-------

CONSENSUS-C --------------A
UG268 --------------A
SM145 -----N--------A
ZAM18 -------------RP
ZAM20 -----N-- -----A
DJ259 --------------A
VI313 -----N--------A

CONSENSUS-D --------------A
ELI --------------A
Z2Z6 --------------A
NDK --------------A
VI205 --------------A
G109 --------------A
K31 --------------A
UG274 -------L------A
UG270 --------------A
SE365 ---P----------A
VI203 --------------A

CONSENSUS-F --------------A
VI174 --------------A
VI69 ----------S---A
BZ162 -----N--------A
VI325 --------------A

CONSENSUS-G -----?-?--?---A
LBV217 -----N----S---A
VI191 -----I-T------A

CONSENSUS-H --------------A
VI525 --------------A
VI557 --------------A

CONSENSUS-O --YV-????-S---M
ANT70 --YV-RPAH-S---M
MVP51 --YV-KQVS-S---M

CONSENSUS-A ---p----------A
AD_K124 --------------A
AD_MAL --------------A
AD_CI32 ---P----------A
AD_G141 ---P------S---A
AG_VI354 -----N--------A
AG_LBV105 -------T--S---A
BF_BZ200 -----N--------A

CONSENSUS-CPZ ---V-??????????
CPZGAB ---V-N-T------I
CPZANT ---V-KEEVVEPTAP


